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RESUMEN: Se diseñó un péptido 
quimérico constituido por dos dominios 
estructurales, la región amino-
terminal contiene la secuencia 1-18 de 
dermaseptina-s1, y la región carboxilo-
terminal la secuencia completa de 
tigerinina-1 (TG-1, región 1- 11). El péptido 
híbrido presentó actividad antimicrobiana 
frente a cepas de Staphylococcus aureus, 
Micrococcus luteus, Bacillus subtilis, 
Escherichia coli y Candida sp. Análisis por 
Dicroísmo Circular en metanol permitieron 
detectar la presencia de elementos de 
estructura alfa-hélice y beta, los que 
son característicos de dermaseptina y 
tigerinina, respectivamente. 
Los ensayos de hemólisis evidenciaron 

que, si bien tigerinina-1 y la región 
N- terminal de dermaseptina no son 
hemolíticas, el híbrido presenta una 
significativa actividad hemolítica, que 
resulta comparable a la reportada para 
péptidos antimicrobianos del género Rana, 
que contienen similares combinaciones de 
elementos de estructura secundaria.
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SUMMARY: Chimeric antimicrobial 
peptide of dermaseptin -s1 and tigerinin-1. 
Secondary structure and selectivity toward 
membranes.
It was designed a chimeric peptide 
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composed of two structural domains, 
the amino-terminal region containing the 
sequence 1-18 of dermaseptin-s1, and 
the carboxyl-terminal region the complete 
sequence of tigerinin-1 (TG-1, region 1-11). 
The hybrid peptide showed antimicrobial 
activity against strains of Staphylococcus 
aureus, Micrococcus luteus, Bacillus 
subtilis, Escherichia coli and Candida sp. 
Analysis by Circular Dichroism in methanol 
allowed to detect the presence of structure 
elements alpha-helix and beta, which are 

characteristic of dermaseptin and tigerinin, 
respectively. Hemolysis tests showed that 
while tigerinin-1 and the N-terminal region 
of dermaseptin are not hemolytic, the 
hybrid has a significant hemolytic activity, 
which is comparable to that reported for 
antimicrobial peptides from the genus 
Rana, which contain similar combinations of 
secondary structure elements.
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Introducción 
En los últimos años, el uso extensivo de 

los antibióticos clásicos ha determinado el 
surgimiento de especies bacterianas resis-
tentes a múltiples drogas, y como conse-
cuencia de ello ha resultado de interés cre-
ciente la búsqueda de nuevas estrategias 
para el control de estas infecciones.

Las especies en su proceso evolutivo, 
desde los insectos y hasta los mamíferos, 
producen péptidos antimicrobianos que 
actúan como una primera línea de defensa, 
suplementando la acción del sistema 
inmune humoral y celular [1,2]. 

La potencial actividad antimicrobiana de 
los péptidos catiónicos depende de diversos 
factores estructurales y de propiedades fisi-
coquímicas de las secuencias, tales como 
anfipaticidad, tamaño, carga neta e hidro-
fobicidad [3]. Los péptidos antimicrobianos 
actúan a nivel de la membrana celular de 
las células blanco, donde interaccionan en 
una primera etapa en forma electrostática, 
con las cabezas polares negativas de los 
fosfolípidos de membrana [4-6]; posterior-
mente estos péptidos plegados en estruc-
turas secundarias anfipáticas interaccionan 
con el interior hidrofóbico de la membrana 

blanco, acomodándose en forma paralela o 
bien  adoptando una orientación transmem-
brana, lo que produce una alteración del 
potencial y del gradiente de iones, y final-
mente conduce a la pérdida de material y 
posterior muerte celular [7].

La piel de los anfibios ha mostrado ser 
una fuente importante de péptidos antimi-
crobianos. Cerca de 400 péptidos han sido 
aislados de anfibios anuros, los que son 
sintetizados en las glándulas granulares 
presentes en la piel, y constituyen un com-
ponente importante en la inmunidad innata 
de estos animales [8,9]. Estos péptidos 
estarían involucrados en la defensa de la 
piel desnuda contra bacterias patógenas y 
hongos [10], ayudando además en la repa-
ración de las heridas. Sobre la base de su 
secuencia y características estructurales tri-
dimensionales se agrupan en tres familias: 
-péptidos lineales anfipáticos helicoidales 
como las magaininas y péptidos relaciona-
dos, aislados de Xenopus laevis [11], y las 
dermaseptinas, aisladas de especies del 
género Phyllomedusa [12]; -péptidos que 
contienen dos residuos de cisteína sobre el 
COOH terminal unidos mediante un puente 
disulfuro, formando un loop de 6 ó 7 resi-
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