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RESUMEN: Se analizaron diversos sistemas de polipéptidos representativos de la poliglicina y el coldgeno (ambos relacionados
entre si por la estructura de la hélice Pll). Los sistemas fueron analizados cuanticamente en vacio y a través de dindmica molecular
clasica en medio acuoso. En vacio, la similitud de homopolipéptidos de glicina con Ia estructura P, crece al aumentar el nimero
de residuos y es inestable en medio acuoso. En cambio, los resultados de polipéptidos que guardan relacién con el colageno,
permiten inferir que la estructura Pl es estable tanto en vacic como en medio acuoso.
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SUMMARY: Theoretical analyis of polypetides related with palyglicine and polyproline Pl helix. Herrera, E.F; Sferco, S.J..
Several systems of representative polypeplides of polyglycine and collagen were analyzed (both systems are related by the PlI
helix structure). The systems were analyzed in vacuum using quantum mechanics and through the classical molecular dynamics
in aqueous solution. In vacuum, the similitude of glycine homapolypeptides with the PIl structure increases when the number of
residues grows and itis unstable in aqueous solution. On the other hand, the results from polypeptides that are related with collagen
structure allow us to infer that the PII structure is stable in vacuum as well as in aqueous solution.
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