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Lo ultimo que uno siempre sabe,
es por donde empezar.
Blaise Pascal
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Il -OBJETIVOS

En el laboratorio en el que se llevd a cabo este trabajo de Tesis se investigan las
funciones de los factores de transcripcion que puedan estar implicados en el desarrollo
vegetal en respuesta a factores medioambientales. Estos estudios tienen dos aspectos
fundamentales, uno basico y otro biotecnolégico o aplicado. En cuanto a enfoque
basico, entender la funcion de estas proteinas en las numerosas y complejas vias de
transduccion de sefiales de las plantas ayudard a entender las vias que ocurren en las
mismas. El objetivo aplicado busca utilizar algunos de esos factores de transcripcion
como herramientas biotecnolégicas para € meoramiento de cultivos de interés
agronomico.

HAHB4, un miembro de la familia de factores de transcripcion de tipo HD-Zip
de girasol, que habia sido aislado y caracterizado previamente en el laboratorio. Se
habia expresado en forma recombinante en bacterias y determinado su secuencia de
union. También se habia determinado que el estrés hidrico, la ata sainidad y la
hormona ABA activan su expresion y por ultimo se habian obtenido plantas
transgénicas que lo sobreexpresan y presentan un comportamiento beneficioso en
condiciones de estrés hidrico. Sin embargo, poco 0 nada sabiamos sobre los
mecanismos de funcionamiento de este gen, con la excepcion de que la tolerancia a
déficit hidrico que presenta no cursa por los mecanismos conocidos.

Con este panorama, planteamos la hipétesis de que existe un mecanismo
molecular que se traduce en uno fisiolégico por € cua HAHB4 tiene como funcién
participar en larespuesta a sequia de las plantas de girasol.

Nos propusimos como objetivo general dilucidar e mecanismo de
funcionamiento de este gen de girasol, |0 que nos permitiria entender mejor las distintas
dternativas de respuesta que presenta una planta ante una condicion desfavorable,

particularmente la sequia.

L os objetivos particulares planteados fueron los siguientes:

- Redlizar un andlisis transcriptdmico exhaustivo de las plantas transgénicas de

Arabidopsis que expresan en forma constitutiva este gen.
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- Usando los datos arrojados por € estudio nombrado en e item anterior,

establecer cudles serian |os posibles mecanismos de accion de esta proteina.

- Redlizar estudios moleculares y fisiolégicos que validen las observaciones

previamente realizadas.

- Estudiar los mecanismos de regulacion de este gen, caracterizando su region
promotora. En caso de encontrar regulacion a nivel transcripcional, investigar los

elementos que actlian en cis para generar los distintos tipos de respuestas.

- Por ultimo, establecer si existe una correlacion entre los resultados obtenidos de

las plantas de Arabidopsis transgénicas con las plantas de girasol.

Como se podrd apreciar en los capitulos subsiguientes de esta Tesis, la
resolucién de los objetivos aqui planteados abrid todo un nuevo abanico de preguntas,
hipbtesis, objetivos y posibilidades. Nuevos y emocionantes desafios se nos fueron
planteando continuamente a lo largo de todo € periodo de realizacion de esta Tesis y

afortunadamente la mayoria de ellos pudo cumplirse exitosamente.



