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13-HPOD  13-hidroperoxilinolenico 

35S   Promotor 35S del virus del mosaico de la coliflor 

aadA  Gen que codifica para la aminoglycoside-3’-adeniltransferasa 

(resistencia a espectinomicina y estrepstomicina) 

ABA   Ácido abscícico 

ABRE Elemento de respuesta a ABA (del inglés, Abscicic Acid 

Responsive Element)  

ACC   Ácido 1-aminocyclopropano-1-carboxílico 

ADN   Ácido desoxirribonucleico 

ADNc   Ácido desoxirribonucleico copia 

AFLP    del inglés Amplified Fragment Length Polymorphism 

AIB   Ácido α-aminoisobutírico 

APS   Persulfato de amonio 

ARN   Ácido ribonucleico 

ARNasa  Ribonucleasa 

ARNm   Ácido ribonucleico mensajero 

ARNr   Ácido ribonucleico ribosomal 

ARNt   Ácido ribonucleico de transferencia 

ASA   Ácido acetil salicílico 

AT    Arabidopsis thaliana 

ATP   Adenosina 5’ trifosfato 

BAEE    Nα-benzoil-L-arginine ethil ester 

bar  Gen que codifica para la fosfinothricin N-acetiltransferasa 

(resistencia al herbicida Basta (glufosinato de amonio)). 

c/u   Cada uno 

CATMA   Microarreglo del transcriptoma completo de Arabidopsis 

Ci   Curie 

Col-0   Arabidopsis thaliana ecotipo Columbia-0 

col.   Colaboradores 
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cpm   Cuentas por minuto 

CTAB   Bromuro de cetil-trimetil-amonio 

g   Fuerza centrífuga por aceleración de gravedad 

GO    del inglés Gene Ontology 

GSTs   del inglés Gene-specific Sequence Tags 

GUS   Enzima β-glucuronidasa 

dATP   Desoxiadenosina 5’ trifosfato 

dNTP   Mezcla equimolar de dATP, dCTP, dGTP y dTTP. 

DO   Densidad óptica 

EDTA   Sal sódica del ácido etilen diamino tetraacético 

ET   Etileno 

GA   Giberelinas 

GLV   Volátiles de hoja verde, del inglés Green Leaf Volatiles 

HAHB4  Helianthus annuus Homeo Box 4 

HAHB4 ARNi Construcción usada para silenciar la expresión de HAHB4 por 

ARN interferencia. 

H4i Plantas transformadas con la construcción que produce 

silenciamiento de HAHB4 por ARN interferencia. 

HA   Helianthus annuus 

HB   Caja homeotica (del inglés HomeoBox)  

HD   Homeodominio 

HD-Zip  Homeodominio asociado a un motivo cierre de leucinas 

HEPES  Ácido N-(2-hidroxietil)-piperazina-N’-(2-etanosulfónico)  

HPL   Enzima hydroperoxido lyasa 

IPTG   Isopropil-β-D-tiogalactopiranósido 

JA   Ácido jasmónico 

LA   Ácido linoleico 

LB   Medio de cultivo de Luria-Bertani 

Ler-0   Arabidopsis thaliana ecotipo Landsberg erecta 

LNA   Ácido linolénico 

LOX   Enzima lipoxigenasa 

LZ   Cierre de leucinas 

MetJA   Ácido metil jasmónico 

MS   Medio de cultivo formulado por Murashige y Skoog 
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nos    Señal de poliadenilación de la nopalina sintetasa 

nptII Gen que codifica para la neomicin fosfortransferasa II (resistencia 

a kanamicina) 

ocs   Señal de poliadenilación de la octopina sintetasa 

pb   Pares de bases 

PCR   Reacción en cadena de la polimerasa 

PEC   Forma alélica corta del promotor de HAHB4 

PEL   Forma alélica larga del promotor de HAHB4 

PMSF   Fluoruro de fenil metil sulfonilo 

P/V   Peso en volumen 

rpm   Revoluciones por minuto 

RT-PCR  Retrotranscripción seguida de PCR 

SAGE   Análisis serial de expresión genética 

S   Plantas salvajes 

S-D   Plantas salvajes sometidas a estrés hídrico 

SA   Ácido salicílico 

SDS   Dodecilsulfato de sodio 

SPADS   del inglés Specific Primer & Amplicon Design Software 

TAE   Tris-Acetato-EDTA 

TBE   Tris-Borato-EDTA 

TE   Tris-EDTA 

TEMED  N, N, N’, N’,-tetrametiletilendiamina 

TG   Plantas transgénicas 

TG-D   Plantas transgénicas sometidas a estrés hídrico 

TGE   Tris-Glicina-EDTA 

TI   Inhibidores de tripsina 

Tm   Temperatura de fusión 

Tris   N-tris-(hidroximetil)aminometano 

U   Unidad/es de actividad enzimática 

UV   Ultravioleta 

V/V   Volumen en volumen 

X-Gal    5-bromo-4-cloro-3-indolil-galactósido 

X-GLUC  5-bromo-4-chloro-3-indolyl-β-ácido glucurónico 

ZM   Zea mays 



     

19 
 


