




 

RESULTADOS Y CONCLUSIONES 

Los análisis por PCR realizados sobre los extractos genómicos de quince variedades 
naturales de Arabidopsis evidenció la presencia del elemento IR en nueves de estas 
variedades. De ellas, fueron elegidas dos con elemento IR, Columbia (Col-0, originaria 
de Estados Unidos, América del Norte) y Uod (Uod-1, originaria de Austria, Europa 
Central), y una sin elemento IR, Shahdara (Sha, originaria de Tadjikistan, Asia Central), 
para su posterior análisis. 
Respecto al estudio del impacto de la presencia del IR en la respuesta, por parte de la 
planta, al estrés salino; luego de los tratamientos durante 30, 60 y 180 minutos, los 
resultados mostraron que los niveles de expresión de P5CS1 eran mayores en aquellos 
ecotipos que presentaban el elemento IR en su genoma respecto del que no. Además, 
como es de esperar según la bibliografía, se observaron mayores niveles de expresión 
en el tratamiento salino más prolongado (180 minutos). Esto indicaría entonces, que el 
elemento IR ejercería una regulación positiva sobre el gen P5CS1.  
Resulta interesante, además, observar que mayores niveles de expresión del gen, se 
condicen con una mayor acumulación de Prolina, aminoácido para el cual la enzima 
P5CS1 resulta limitante en su biosíntesis. Esto, según un ensayo realizado donde se 
midió dicho parámetro fenotípico, en las plantas sometidas al tratamiento salino antes 
mencionado. Lo que indicaría entonces que la mayor expresión del gen implica una 
mayor respuesta fisiológica en estas condiciones de estrés. 
En cuanto a las filiales transformantes (T1) generadas mediante CRISPR, en ninguno 
de los individuos obtenidos a partir de la transformación de  los ecotipos Col-0 y Uod-1 
fue posible detectar la presencia del alelo CRISPR, todos presentaron el alelo salvaje. 
Debido a esto planteamos rediseñar la estrategia con el fin de obtener alelos mutantes. 
El impacto causado por la presencia o ausencia del elemento IR en la topología del 
genoma del loci de P5CS1, medido mediante la técnica 3C, solo puede analizarse en 
plantas controles hasta el momento; la qPCR realizada sobre los genómicos de los 
ecotipos en estudio, obtenidos por la técnica antes mencionada, mostró la formación de 
dos interacciones diferentes que involucran distintas regiones del gen. A estas 
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elemento IR; Col-0 y Uod-1. Estos resultados indicarían que la presencia del IR se 
relaciona con la formación del loop 2, el cual podría favorecer la transcripción del gen. 
Asimismo, un estudio reciente (Kesari et al.,2012) describe la existencia del fenómeno 
de splicing alternativo, particularmente exon-skipping, para el gen P5CS1. Este 
fenómeno se ve exacerbado en el ecotipo Sha, lo cual pudimos corroborar en nuestros 
experimentos y podría estar relacionado con la menor expresión del gen en este ecotipo. 
Sumado a lo descrito anteriormente, y poniendo en diálogo nuestros resultados, 
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tridimensional que adopta la cromatina sobre el loci podría afectar la velocidad de 
transcripción de la Polimerasa II favoreciendo el splicing alternativo o interferir en la 
actividad del complejo de spliciosoma. 
En conclusión, este estudio provee otro ejemplo de cómo los elementos derivados de 
transposones son capaces de alterar la expresión de genes vecinos aportando 
finalmente a la adaptación de las especies a su entorno natural. 
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